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基因调取（含RACE、基因组步移）服务订购表
请尽量详细、准确的填写下表，充分的沟通将有助于我们为您提供更好、更快的服务，谢谢！
联系电话：021-57072015  邮箱：service4@sangon.com 
客户基本信息登记
	联系人：
	联系电话：
	单位：
	课题组负责人：

	邮箱：
	联系地址：

	销售员： 
	销售员电话：

	本人/单位对提供至生工生物的样品或序列信息（DNA/RNA/氨基酸）承诺：
无致病性和传染性；与致病性和传染性病原微生物无相关性；无中国人类遗传资源材料或信息；同意样品在使用完毕后返还；样本的传播与操作，均在法律法规允许范围内。
[bookmark: _GoBack]承诺人：                    日期：                    


项目要求
	服务名称
	基因调取（含RACE、基因组步移）服务 （M508001-9000） 
☐ XM1101-已知序列基因调取服务：基因组DNA水平基因调取。
☐ XM1102-已知序列基因调取服务：转录组mRNA水平（含RNA病毒）基因调取。
☐ XM1103-未知基因RACE：5’ RACE。       ☐ XM1104-未知基因RACE：3’ RACE。
☐ XM1105-基因组步移：调取已知基因序列两端的未知上游或下游序列。

	样品保存状态
	☐ 新鲜样品               ☐ 乙醇                ☐ Trizol              ☐ 其他：      

	样品运输状态
	☐ 干冰                   ☐ 冰袋                ☐ 室温               ☐ 其他：    


提供信息
	样品编号
	样品名称
	物种来源
	基因名称
	基因表达丰富高的部位
	提供的样品的物种部位
	预计5’端未知长度
	预计3’端未知长度
	基因组步移标明调取上或下游
	备注
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（如增加样品，可继续往下填写）
备注说明                                                                      
1) RACE及转录组mRNA水平基因调取请尽量提供目的基因表达量高的组织部位，如有已知序列，基因组步移请填在附加信息栏内。如果您有实验数据和参考文献等，也请发送给我们。
2) 请提供尽量多的实验材料，如提供RNA，3'RACE Total RNA>5 μg；5'RACE Total RNA>10 μg。
3) 速冻后的材料及RNA样品使用干冰运输。如果确实没有条件，可将RNA沉淀于离心管底部并加满75%乙醇，或新新鲜组织材料液氮研磨后加Trizol充分溶解呈澄清状态，用普通冰袋运输。装有样品的Tube管请用石蜡或封口膜封好，以免邮寄过程中样品漏出。
4) 务请认真阅读并详尽填写该登记单（不漏项），并签字有效。如果由于您填写错误导致最终的实验错误，我们将不承担相应责任。我们不接受有致病性的样品，在此栏中签名              。
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